Bancos de dados em Biologia Computacional

Gabarito da prova didatica

Avaliador: Valor

Conteudo essencial ao tema 0,0 a4,0

1. Conceituacao e contextualizacio do tema

Espera-se que o candidato:

- defina bancos de dados biol6gicos ou bancos de dados em biologia computacional;

- explique sua funcdo no contexto da produgdo massiva de dados bioldgicos;

- situe sua relevancia para bioinformatica, biologia molecular, gendmica, transcriptdmica, protedmica,
metabolomica e biologia de sistemas.

Pontuacio sugerida:
- 0,75 a 1,00: define corretamente, contextualiza bem e relaciona ao papel central na pesquisa biologica O’O a ]’O
moderna;

- 0,50 a 0,75: defini¢do adequada, mas com contextualizagio parcial;
- 0,25 a 0,50: definigdo superficial ou pouco precisa;

- 0,00 a 0,25: nao define ou define incorretamente.

Indicadores de boa resposta:

- mengao ao crescimento exponencial dos dados bioldgicos;

- papel na organizagdo, armazenamento, busca, integragdo e reutilizacdo de dados;
- relagdo com reprodutibilidade e ciéncia orientada por dados.

2. Classificacao dos bancos de dados biologicos

Espera-se que o candidato apresente ao menos a distinc¢do entre:
- bancos de dados primarios;

- bancos de dados secundarios;

- bancos de dados integrados ou especializados.

Idealmente também pode abordar:
- bancos para sequéncias nucleotidicas;
- bancos de genomas;

- proteinas;

- estruturas tridimensionais;

- vias metabolicas;

- expressdo génica;

- ontologias e anotagdes funcionais; 0,0a 1,0
- variacdo genética;

- interagdes moleculares.

Pontuacio sugerida:

- 0,75 a 1,00: classificagdo clara, correta e acompanhada de explicagdes e exemplos;
- 0,50 a 0,75: apresenta a classificagdo principal, com pequenas lacunas;

- 0,25 a 0,50: enumera categorias sem explicar adequadamente;

- 0,00 a 0,25: classificagdo ausente ou incorreta.

Para nota maxima, espera-se distinguir, por exemplo:
- primarios: armazenam dados originais submetidos por pesquisadores;
- secundarios: agregam, refinam, anotam ou interpretam dados primarios;

r os: articul tinlas & ltinlas tings de dada

3. Exemplos representativos e sua finalidade




Espera-se que o candidato cite e explique adequadamente exemplos relevantes, preferencialmente de
mais de uma categoria, como:

- GenBank / ENA / DDBJ — sequéncias nucleotidicas;

- UniProt — sequéncias e anotagdo de proteinas;

- PDB — estruturas tridimensionais de macromoléculas;

- GEO / ArrayExpress — expressdo génica e transcriptomica;

- KEGG / Reactome / MetaCyc — vias metabdlicas e redes bioldgicas;

- Ensembl / UCSC Genome Browser — anota¢@o e navegagio genomica;

- Pfam / InterPro — dominios e familias proteicas;

- ClinVar / dbSNP — variantes genéticas; 0,0a1,0
- GO (Gene Ontology) — vocabulario padronizado para fungdo, processo e componente celular.

Pontuacio sugerida:

- 0,75 a 1,00: exemplos variados, corretos, bem explicados e vinculados a finalidade de uso;

- 0,50 a 0,75: bons exemplos, mas com alguma limitagdo de variedade ou explicacio;

- 0,25 a 0,50: apenas enumeracdo parcial de bases;

- 0,00 a 0,25: poucos exemplos ou com explicagdes insuficientes.

Observac¢io importante:

- A mera citagdo de nomes de bases ndo basta para nota méaxima; é necessario explicar o que armazenam e

como sdo utilizadas.

4. Curadoria, anotacao, padronizac¢io e qualidade dos dados

Espera-se que o candidato discuta:

- diferenca entre dado bruto e dado anotado;

- importancia da curadoria manual ¢/ou automatica;

- uso de ontologias, vocabularios controlados e identificadores padronizados;

- problemas de redundancia, inconsisténcia, erro de anotacdo e desatualizagio;

- necessidade de interoperabilidade entre bancos.

Pontuacio sugerida: 0,0 a 1,0

- 0,75 a 1,00: discussao clara, madura e critica;

- 0,50 a 0,75: aborda os principais pontos, ainda que sem aprofundamento;
- 0,25 a 0,50: mencao superficial a qualidade dos dados;

- 0,00 a 0,25: nao aborda devidamente o tema.

Para nota maxima, o candidato idealmente mostra que:

- banco de dados ndo ¢ apenas repositério, mas estrutura informacional com critérios de organizacao;
- a qualidade da inferéncia bioinformatica depende da qualidade da anotagdo;

- padronizacdo semantica ¢ central para integracdo de dados.

Organizacao e clareza da exposicao

0,0 a 3,0

1. Estrutura didatica da aula




Espera-se:

- introdug¢do com delimita¢do do tema;
- desenvolvimento organizado;

- progressao logica;

- conclusdo ou sintese final.

Pontuacio sugerida:

- 1,12 a 1,50: aula muito bem estruturada, com excelente encadeamento;

- 0,75 a 1,12: boa estrutura, com pequenas falhas;

- 0,38 a 0,75: estrutura razoavel, mas com transi¢oes fracas ou desequilibrio;
- 0,00 a 0,38: organizacdo deficiente.

0,0a1,5

2. Clareza conceitual e linguagem didatica

Espera-se que o candidato:

- use linguagem precisa, compreensivel e compativel com ensino superior;
- explique siglas, categorias e exemplos;

- diferencie conceitos proximos sem confundi-los.

Pontuacio sugerida:

- 1,12 a 1,50: linguagem muito clara, segura e didatica;
- 0,75 a 1,12: boa clareza, com pequenas imprecisoes;

- 0,38 a 0,75: clareza parcial,

- 0,00 a 0,38: exposigdo confusa.

0,0a1l,5

Profundidade, criticidade e atualizacao

0,0 a2,0

1. Discussao critica sobre limitacoes e desafios

Espera-se que o candidato aborde alguns dos seguintes aspectos:
- redundancia de dados;

- erro de anotagao;

- heterogeneidade de formatos;

- integraco entre bases;

- atualizagdo continua;

- escalabilidade;

- problemas de reprodutibilidade;

- viés de curadoria;

- confiabilidade variavel entre bancos.

Pontuacio sugerida:

- 0,75 a 1,00: discussao critica consistente € bem articulada;

- 0,50 a 0,75: aborda limitagGes relevantes, sem grande aprofundamento;
- 0,25 a 0,50: menciona dificuldades de modo genérico;

- 0,00 a 0,25: nao discute limitagoes.

0,0a1,0

2. Aplicacoes e relevancia cientifica




Espera-se que o candidato mostre como bancos de dados sustentam atividades como:
- anotagdo funcional;

- busca por homologos;

- analise comparativa;

- inferéncia filogenética;

- descoberta de biomarcadores;

- analise estrutural;

- modelagem de sistemas biologicos;

- medicina de precisgo;

- integragdo multiémica.

0,0a1,0

Pontuacio sugerida:

- 0,75 a 1,00: aplicagdes variadas, corretas e conectadas a perguntas biologicas;
- 0,50 a 0,75: boas aplicagdes, ainda que pouco variadas;

- 0,25 a 0,50: aplicagdes apenas genéricas;

- 0,00 a 0,25: n3o demonstra relevancia pratica.

Recursos didaticos, exemplos e estratégias de ensino
Uso de exemplos, esquemas, tabelas comparativas ou demonstragoes

Espera-se que o candidato favoreca a compreensdo por meio de:
- esquemas classificatorios;

- tabelas comparando bases;

- fluxos de uso; 0,0a1,0
- exemplos de consulta;

- organizagdo visual clara.

Pontuacio sugerida:

- 0,75 a 1,00: uso muito adequado de recursos, com real ganho pedagdgico;
- 0,50 a 0,75: uso bom, mas ndo plenamente explorado;

- 0,25 a 0,50: recursos limitados ou pouco funcionais;

- 0,00 a 0,25: auséncia de estratégia didatica visivel.
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